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Correlagoes no DNA: um modelo baseado no

tamanho da molécula
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Distribuicdo do tamanho das moléculas de DNA tem sido amplamente encontrada no sequenciamento do DNA de
organismo vivos. No caso da sequéncia do DNA humano, as distribuicbes de sequéncias sdo, geralmente,
introduzidas intuitivamente a partir do comportamento dos dados cromossémicos. Apresentaremos um modelo
estatistico para a obtencdo da distribuicdo do tamanho das sequéncias e testaremos usando dados do DNA
humano. Considerando as sequéncias codificantes e nao-codificantes, mostraremos uma nova maneira de

capturar as chamadas curtas e longas correlacdes entre as sequéncias.
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